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TGGCGGCCTCTTGCCTGTCCGTCTGTGCCACTGTCGCGGC 4 0 

GGCTCCCCTGCCGGATACACCGGGAGCGCCATTTCCGGCT 8 0 

GTCGCCAATTTCGACCGCAGTGGCCCCTACACCACCAGCA 12 0 

GCCAGAGCGAGGGGCCGAGCTGTCGCATCTATCGGCCCCG 16 0 

CGACCTGGGTCAGGGGGGCGTGCGTCATCCGGTGATTCTC 2 00 

TGGGGCAATGGCACCGGTGCCGGGCCGTCCACCTATGCCG 24 0 

GCTTGCTATCGCACTGGGCAAGCCACGGTTTCGTGGTGGC 28 0 

GGCGGCGGAAACCTCCAATGCCGGTACCGGGCGGGAAATG 3 2 0 

CTCGCCTGCCTGGACTATCTGGTACGTGAGAACGACACCC 3 60 

CCTACGGCACCTATTCCGGCAAGCTCAATACCGGGCGAGT 4 0 0 

CGGCACTTCTGGGCATTCCCAGGGTGGTGGCGGCTCGATC 44 0 

ATGGCCGGGCAGGATACGAGGGTGCGTACCACGGCGCCGA 4 80 

TCCAGCCCTACACCCTCGGCCTGGGGCACGACAGCGCCTC 52 0 

GCAGCGGCGGCAGCAGGGGCCGATGTTCCTGATGTCCGGT 560 

GGCGGTGACACCATCGCCTTTCCCTACCTCAACGCTCAGC 6 0 0 

CGGTCTACCGGCGTGCCAATGTGCCGGTGTTCTGGGGCGA 64 0 

ACGGCGTTACGTCAGCCACTTCGAGCCGGTCGGTAGCGGT 68 0 

GGGGCCTATCGCGGCCCGAGCACGGCATGGTTCCGCTTCC 72 0 

AGCTGATGGATGACCAAGACGCCCGCGCTACCTTCTACGG 7 6 0 

CGCGCAGTGCAGTCTGTGCACCAGCCTGCTGTGGTCGGTC 8 00 

GAGCGCCGCGGGCTTTAA S18 
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